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李东明，理学博士，研究方向为植物表观遗传

学和植物分子生物学； 

2018 年 11 月被聘为内蒙古大学生命科学学院

“骏马计划”B2 岗研究员； 

内蒙古自治区第十批“草原英才”工程入选者。 

E-mail：lidongming0118@163.com 

联系地址：内蒙古大学南校区生命科学学院，分子设计育种实验

室 508。 

教育经历： 

2002.09-2006.06 兰州大学草地农业科技学院, 草业科学, 农学学士； 

2006.09-2013.11 兰 州 大 学 与 美 国 加 州 大 学 河 滨 分 校 （ UC, 

Riverside; 2009.09-2012.09）联合培养博士研究生，

植物分子生物学，理学博士；指导教师：安黎哲 教授

和 Xuemei Chen 美国科学院院士。 

工作经历： 

2013.11-2018.10 兰州大学生命科学学院，师资教工； 

                中科院遗传与发育生物学研究所，研究助理； 

                浙江大学生命科学学院 研究助理。 

2018.11-至今 内蒙古大学生命科学学院，“骏马计划”B2 岗研究员。 

研究方向： 



1. 植物表观遗传学：甲基化基因表达调控的分子机制研究。DNA 甲

基化是真核生物高度保守的表观修饰，与基因沉默密切相关，在转

座子沉默，基因印迹，X 染色体失活和生物生殖发育过程中起着非

常重要的作用，是当前表观遗传学研究的重要方向之一。诸多研究

已经较为清晰地解析了 DNA 甲基化建立，维持和去甲基化的分子

机制，然而 DNA 甲基化调控基因表达的具体分子机制却知之甚

少。我们课题组以这一新颖的科学问题为导向，从正向遗传和反向

遗传两方面筛选调控甲基化基因表达的关键因子，并综合利用遗

传学，生物化学，基因组学和分子生物学等方法，研究其分子生物

学功能。 

2. 作物的分子设计育种：以基因编辑技术为核心的分子设计育种在

分子机制研究的基础上，挖掘关键基因的有利变异，有针对性地进

行多基因配组优化，实现多个优良性状的定向改良和聚合改良，最

终达到综合性状优异，是先进的育种发展方向。我们课题组将利用

多种先进的表观基因组学，快速解析与优异农艺性状连锁的表观

修饰，通过 CRISPR/Cas9 对这些修饰序列的整体编辑来调控关键

基因表达的时空性和剂量，最终实现分子资源的高效挖掘和创新

性利用，为作物新品种的培育奠定研究基础。 

研究项目： 

1. 主持内蒙古大学“骏马计划”B2 岗高层次人才科研启动经费； 

2. 主持 2018 年度内蒙古自治区本级引进高层次人才科研支持项目； 

3. 主持内蒙古自治区第十批“草原英才”人才项目； 



4. 主持国家自然科学基金青年科学基金（2019.01-2021.12）； 

5. 主持国家自然科学基金地区科学基金（2020.01-2023.12）。 
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欢迎加盟分子设计育种实验室！ 


